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ABSTRACT

The main objectives of this study are to assess the degree of polymorphism of
Clausinella chlorotica by using RAPD-PCR technique and to establish the genetic
database on the genetic variability of C. chlorotica. The Random Amplified
Polymorphic DNA (RAPD) in association with Polymerase Chain Reaction (PCR)
was used to examine the genetic variability and relationship among individuals within
and between populations of C. chlorotica from Pulau Che Him and Pulau Semut,
Setiu Wetland, Terengganu. The genomic DNA was extracted from the clam tissues
by using Kit Wizard™ Genomic DNA Purification (Promega). Twenty
oligonucleotide primers were screened and only three primers were selected, OPA 02,
OPA 03, and OPA 18 to amplify DNA from twelve samples of C. chlorotica from the
two populations. A total of 55 RAPD fragments with size ranging between 250- 1750
bp were generated and 39 of them were polymorphic. Genetic distance level between
two populations range from 0.05 to 0.7692 and the polymorphism detection in sample
from Pulau Che Him was 71.88% and from Pulau Semut was 69.57%. The total of

polymorphism fragment from both locations was 70.91%.
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KAJIAN MENGENAI KEPELBAGAIAN GENETIK Clausinella Chlorotica
DENGAN MENGGUNAKAN TEKNIK RAPD — PCR

ABSTRAK

Tujuan penyelidikan ini ialah untuk menentukan darjah polimorfisme bagi siput
Clausinella chlorotica dengan menggunakan teknik RAPD-PCR dan juga untuk
menubuhkan pangkalan data kepelbagaian genetik bagi siput ini. Dalam kajian ini,
polimorfisne DNA rawak teramplikasi (RAPD) bersama dengan tindak balas herantai
polimorfisme (PCR) telah digunakan bagi menentukan kepelbagaian dan pertalian
genetik di antara individu-individu di dalam dan di antara populasi-populasi siput C.
chlorotica dari Pulau Che Him and Pulau Semut, Setiu Wetland, Terangganu.
Pengekstrakan DNA daripada tisu siput dijalankan dengan menggunakan kaedah
‘Wizard™ Genomic DNA Purification Kit’. Dua puluh pencetus telah diuji dan hanya
tiga pencetus iaitu OPA 02, OPA 03 dan OPA 18 telah dipilih untuk mengamplifikasi
DNA daripada 12 sampel yang mewakili dua populasi tersebut. Sejumlah 55 jalur
segmen RAPD dengan saiz antara 250-1750 bp telah dihasilkan dan 39 daripadanya
adalah polimorfik. Jarak perbezaan genetik di antara populasi adakah dari 0.05 ke
0.7692. Peratus jalur polimorfik yang didapati dari sampel bagi Pulau Che Him adalah
71.88% dan dari Pulau Semut adalah 69.57%. Jumlah keseluruhan bagi jalur

polimorfik untuk kedua-dua lokasi adalah 70.91%.
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