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ABSTRACT

“Kerang bulu” (4dnadara ovalis) which belong to family Arcidae was a filter feeder
organism. Random Amplified DNA Polymorphism (RAPD) based on Polymerase
Chain Reaction (PCR) technique was chosen in this study to amplify and to detect the
genomic DNA among individuals within two populations of Anadara ovalis from
Pulau Che Him and Pulau Semut. DNA extraction of 12 samples from its adductor
muscle was done using a Wizard Genomic DNA Purification Kit (Promega). The
DNA purity of cockles, estimated from the ratio between the reading absorbance at
260nm and 280nm (ODzgp80) using a UV-Biophotometer was ranged from 1.054 to
1.524. The DNA quantity of Anadara ovalis was in the range of 65.00 ng/uL to
360.00 ng/ul. A total of twenty primers were screened and 3 primers were selected in
this study (OPA 02, OPA 03 and OPA 13). A total of 59 RAPD fragment with 47
polymorphic fragments (79.66%) were scored from the three selected primers for both
population. The RAPD fragments were ranged from 2 to 9 loci with the size ranging
from 150 bp to 1500 bp. The average similarity index among individual {rom both

populations was 0.492 + 0.156.
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KAJIAN MENGENAI KEPELBAGAIAN GENETIK Anadara ovalis DENGAN
MENGGUNAKAN TEKNIK RAPD-PCR.

ABSTRAK

“Kerang Bulu” (dnadara ovalis) yang berasal dari famili Arcidae merupakan
organisma jenis pemakan hasil tapisan. Teknik polimorfisme DNA rawak
teramplifikasi (RAPD) yang berdasarkan tindakbalas rantaian polimerase (PCR)
digunakan untuk mengamplifikasi dan mengenalpasti genomik DNA Anadara ovalis
antara individu dalam dua populasi yang berbeza, iaitu dari Pulau Che Him dan Pulau
Semut. Genomik DNA untuk 12 sampel diekstrak daripada tisu otot aduktor dengan
menggunakan Kit Wizard Purifikasi Genomik DNA (Promega). Julat ketulenan DNA
kerang yang diperolehi daripada nisbah bacaan penyerapan pada 260nm dan 280nm
(OD260280) dengan menggunakan UV-Biophotometer ialah di antara 1.054 hingga
1.405. Julat kuantiti DNA kerang adalah diantara 65.00 ng/uL hingga 360.00 ng/uL.
Dua puluh pencetus telah diuji dan tiga pencetus telah dipilih (OPA02, OPAO03, dan
OPA13) untuk kajian ini. Sejumlah 59 jalur segmen RAPD dengan 47 jalur
polimorfik (79.66%) diperolehi daripada primer terpilih untuk kedua-dua populasi.
Jalur-jalur RAPD didapati berjulat antara 2 hingga 9 lokus dengan julat saiznya antara
150 bp hingga 1500 bp. Purata indeks kesamarataan antara individu untuk kedua-dua

populasi adalah di antara 0.492 + 0.156.
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