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Perpustakaan
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A STUDY OF IMPLIMENTATION OF DISTRIBUTED COMPUTING ON
DNA SEQUENCE SIMILARITY SEARCH ALGORITM

ABSTRACT

The project entitle A Study of Implementation of Distributed Computing on DNA
Sequence Similarity Search Algorithm was research in bioinformatics field which is
focus more on DNA sequence similarity search and implemented on multithreaded
environment. Main objectives of this research were to study the main algorithm,
which usually used in DNA sequence similarity search, designing a database based on
DNA data and implemented the system in multithreaded environment. Methodology
that been used in this research was based on RUP (Rational Unified Process)
methodology and all the step taken in this research was based on this methodology.
The advantage of this research was it compares time taken to made sequence
similarity search in both sequential and multithreaded program. Results of this
research shows that DNA sequence similarity search system that implemented in
multithreaded environment enhance time taken to make the search.



ABSTRAK

Projek bertajuk Kajian Implimentasi Kaedah Pengagihan pada Algoritma Pencarian
Persamaan Jujukan DNA ini adalah kajian berkenaan bidang bioinformatik,
difokuskan kepada bidang pencarian persamaan jujukan DNA dan seterusnya
dimplimentasikan pada persekitaran Multithread. Objektif utama bagi kajian ini
adalah mengkaji algoritma yang digunakan dalam pencarian persamaan jujukan DNA.,
merekabentuk  pangkalan data berdasarkan data DNA dan seterusnya
mengimplimentasikan sistem yang dibina pada persekitaran multithread. Metodologi
yang digunapakai dalam kajian ini adalah metodologi RUP (Rational Unified
Process), di mana segala langkah yang dilaksanakan dalam kajian ini adalah
berdasarkan kepada langkah metodologi tersebut. Kelebihan kajian ini adalah ia
membanding masa perlaksanaan perbandingan jujukan antara sistem yang
diprogramkan secara berturutan dan juga sistem yang diimplimentasi secara
multithread. Kesimpulan yang diperoleh dari kajian ini adalah sistem pencarian
persamaan jujukan DNA yang diimplimentasi bersama program multithread adalah
lebih baik kerana ia dapat mengurangkan masa.
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