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ABSTRACT

Twenty isolates of suspected Vibrio alginolyticus were isolated from raw ovsters
(Crassostres iridalea) originated from Gong Batu. Setiu. Kuala Terengganu.
Biochemical and physiological studies indicated that 10 out of 20 isolates were
identified as strains of Vibrio alginolyticus. while another ten were the strain of other
unidentified species. Vibrio alginolyticus were further tested using antibiotic
susceptibility test. All the isolates (100%) were susceptible to tetracycline and
nalidixic acid. A total of 70% of the isolates was sensitive to ampicillin. Most of the
isolates (60%) were highly resistant to sulphamethoxazole. Only one (isolate no.12)
out of ten isolates of Vibrio alginolyticus showed the presence of plasmid with the
size of 4.8 MDa. RAPD-PCR technique was used to investigate genetic relationship
of Vibrio alginolyticus. From the result. the percentage of similarity and the values
of genetic distances were ranged from 31% to 100% and from 0.00 to 0.83.
respectively. This shows high levels of genetic variability among the five Vibrio
alginolyticus isolates. This indicates that RAPD-PCR technique can be successfully
applied in identifving and differentiating microorganism. inter-species and intra-

species from a wide range of geographical distributions.
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ABSTRAK

Sejumlah 20 pemencilan yang dijangka merupakan Vibrio alginolyticus diperolehi
daripada tiram (Crassostrea iridalea) yang berasal dari Gong Batu. Setiu. Kuala
Terengganu. Kajian biokimia dan fisiologi menunjukkan bahawa 10 daripada 20
pemencilan itu dikenalpasti sebagai Vibrio alginolyticus manakala 10 lagi
merupakan spesies Vibrio yang lain. Ujian ketahanan terhadap antibiotik turut diuji
ke atas Vibrio alginolyticus. Semua pemencilan (100%) adalah sensitif terhadap
tetrasiklin dan asid nalidisik. Sejumlah 70% dari pemencilan sensitif terhadap
ampisillin. Pemencilan (60%) didapati mempunyai daya ketahanan terhadap
sulphamethoxazole. Daripada keputusan, didapati hanya satu iaitu (isolate no.12),
daripada 10 pemencilan menunjukkan kehadiran plasmid bersaiz 4.8 MDa. Teknik
RAPD-PCR digunakan untuk mengkaji hubungan genetik Vibrio alginolyticus. Dari
keputusan, julat peratusan persamaan dan nilai jarak genetik adalah dari 31%
sehingga 100% dan dari 0.00 sehingga 0.83. Ini menunjukkan kepelbagaian genetik
yang sangat tinggi di antara lima pemencilan Vibrio alginolyticus tersebut. Ini turut
menunjukkan bahawa teknik RAPD-PCR boleh diaplikasikan dengan jayanya dalam
pengenalpastian dan pembezaan mikroorganisma, samada pada peringkat

interspesies dan intraspesies dalam suatu taburan geografi yang meluas.





