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ABSTRACT 

Acanthamoeba spp. was believed to possess vanous antimicrobial peptides and 

proteins to combat bacterial growth inside their phagosomes. Tetracycline belongs to 

a group of antibiotics that contain antimicrobial and pharmacokinetic properties. 

Anhydrotetracycline oxygenase (anhydrotetracycline monooxygenase or AHTM) is 

the enzyme that involve in the reaction of biosynthesis pathway of Streptomyces spp. 

in the production of tetracycline. Previous studies had successfully identified six 

putative fragments by using PCR technique. The putative fragment of AHTM5 was 

selected and re-amplified and cloned into pGEM-T® Easy Vector. The putative 

recombinant colonies were selected for plasmid extraction. The presence of inserted 

DNA was confirmed by using PCR technique. The complete nucleotide sequence 

consists of 243bp while the deduced amino acids from the complete nucleotide 

sequence are 81. The translated amino acid sequence of clone pAHTM5 shows 81 %-

85% of positive similarity and 64%-67% identity to anthranilate 

phosphoribosyltransferase of the gene bank but with different organisms. These 

organisms are Burkholderia cenocepacia AU 1054, Streptomyces coelicolor A3 (2), 

Ralstonia eutropha HJ 6, Ralstonia eutropha JMP 134 and Pseudomonas aeruginosa 

PAOJ. 
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PENGKLONAN DAN PENJUJUKAN PUTATIF ANHYDROTETRACYCLINE 

OXYGENASE (AHTM) GEN DARI AMOEBA (Acanthamoeba spp.) 

ABSTRAK 

Acanthamoeba spp. dipercayai mempunyai pelbagai antimikrob peptida dan protein 

untuk menghalang pertumbuhan bakteria di dalam vakuol fagositosik. Tetrasiklin 

tergolong dalam kumpulan antibiotik yang mengandungi potensi antimikrob dan 

farmakokinetik. Anhidrotetrasiklin oksigenase (Anhidrotetrasiklin monooksigenase 

atau AHTM) merupakan enzim yang terlibat dalam tindakbalas biosintesis 

Streptomyces spp. dalam penghasilan antibiotik tetrasiklin. Kajian sebelum ini telah 

berjaya mengenalpasti 6 fragmen putatif dengan menggunakan teknik PCR. Dalam 

kajian ini pula, pengklonan dan penjujukan Gen AHTM daripada SPNl 

Acanthamoeba telah diaplikasikan. Fragmen putatif AHTM5 dipilih untuk amplifikasi 

dan diklonkan ke dalam pGEM-T Easy Vector. Koloni rekombinan putatif dipilih 

untuk ektrask plasmid dan kehadiran DNA dikenalpasti dengan menggunakan teknik 

PCR. Jujukan nukleotid yang lengkap mengandungi 243bp manakala penggabungan 

asid amino daripadanya adalah 81. Jujukan pAHTM5 yang telah diterjemahkan 

menunjukkan 81 %-85% persamaan positif dan identiti sebanyak 64%-67% kepada 

protein anthranilat fosforibosiltransferase di dalam Bank Gen pada organisma yang 

berbeza iaitu Burkholderia cenocepacia AU 1054, Streptomyces coe/ico/or A3 (2), 

Ralstonia eutropha HJ 6, Ralstonia eutropha JMP 134 and Pseudomonas aeruginosa 

PAOJ. 
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